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na tolerancia de fungos a radiagdo solar e para o estudo
dos efeitos moleculares da fotossensibilizagao. A primeira
etapa do projeto serd conduzida com Saccharomyces ce-
revisiae. A identificacdo dos genes sera feita por meio da
comparacao de transcriptomas de células expostas com os
de células ndo expostas a radiagdo obtida com a utilizagao
de microarray de DNA. A identificagao de proteinas serd
realizada por meio da comparagdo de proteomas de células
expostas e com os de células ndo-expostas a radiagdo. As
proteinas totais serdo separadas por eletroforese bidimen-
sional e os contrastes serdo isolados e analisados por meio
de Maldi-TOF MS. A identificagdo das proteinas contras-
tantes serd feita por meio de comparag¢des com bancos de
dados de proteinas de levedura. As mesmas abordagens
serdo utilizadas para o estudo dos efeitos moleculares do
tratamento do fungo com substancias fotossensibilizado-
ras. Na segunda etapa, serao conduzidos estudos de foto-
biologia e de fotoquimica de conidios do deuteromiceto
entomopatogénico Metarhizium anisopliae objetivando a
identificagdo de genes envolvidos na tolerancia a radiagao
solar expressos durante a conidiogénese e a identificagao
de substéincias fotoprotetoras presentes nos conidios.
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O Departamento de Morfologia do Instituto de Bio-
ciéncias da Unesp/Botucatu possui diversas linhas de pes-
quisa nas dreas de biologia celular e molecular, histologia
e embriologia que, entre outras, incluem estudos sobre
efeitos de substincias cancerigenas e de drogas, biologia
da reprodugao e do desenvolvimento, determinagao e dife-
renciagao sexual, citogenética, genética evolutiva e molecu-
lar, identificagdo e caracterizagdo de proteinas contréteis e
histofisiologia e histopatologia dos aparelhos reprodutores
feminino e masculino. Embora vérias metodologias sejam
utilizadas para o desenvolvimento desses estudos, tecno-
logias de expressdao génica diferencial ainda nao sio apli-
cadas e mostram-se extremamente importantes para sua
complementagao, fortificagdo e atualizagdo. Nos dltimos
anos, diversas metodologias que permitem a identificacdo
de transcritos diferencialmente expressos, ou seja, genes ex-
pressos como RNAs mensageiros para sintese de proteinas e
que diferem em abundéncia entre diferentes amostras, vém
sendo descritas. Entre estas, a técnica de display diferencial
(DO) representa uma metodologia relativamente simples e
de baixo custo que constitui um modelo adequado para a

implementac¢ao de estudos de expressao génica diferencial
— por meio de transcri¢ao reversa de RNA utilizando um
primer ancorador, seguida de reagao em cadeia da polime-
rase (PCR) do DNA complementar utilizando um primer
arbitrario, diferencas de expressdo génica entre amostras
distintas podem ser visualizadas por meio de eletroforese
em gel de poliacrilamida. Como objeto inicial de estudos
em expressao génica diferencial utilizando a técnica de dis-
play diferencial, a espécie Leporinus macrocephalus, peixe de
grande importincia econdmica para a pesca e para a pisci-
cultura nacional e que apresenta um sistema cromossomi-
co de determinagao sexual do tipo ZZ/ZW, foi selecionada
para a identificagdo e caracterizagdo de transcritos sexo-es-
pecificos. Os resultados configurardao dados extremamente
importantes para a compreensao da origem e da evolucao
dos mecanismos de determinac¢do e diferenciacao sexual
em peixes e, de modo geral, em vertebrados.
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Areas de florestas tropicais tém diminuido progres-
sivamente, para dar lugar a campos de agricultura, de
pastagens e a extensas dreas de terras degradadas, com
grande perda da biodiversidade. Na regido de Ribeirdo
Preto, existem somente pequenas manchas de mata nativa
em algumas fazendas, nos limites da cidade e no bosque
municipal. Ante a urgéncia da disponibilidade de 4reas
para reflorestamento na regido de Ribeirao Preto (pois o
municipio conta com apenas 1,46% de sua drea floresta-
da, aproximadamente 0,36m? habitante quando a reco-
mendac¢do da OMS é de 12m*/habitante — Sema, 1995) e o
resgate das espécies arboreas nativas regionais, iniciou-se,
em 1997, a instalagdo de uma drea de reflorestamento he-
terogéneo e a criagdo de um banco genético de sementes
(banco de germoplasma). A manuteng¢do da diversidade
genética das espécies florestais que constituem este banco
localizado na “floresta da USP-RP” assegurard a sua sobre-
vivéncia, permitindo o resgate de espécies da flora regional
da mata estacional semidecidual. Futuramente este banco
fornecerd sementes com garantida diversidade genética
contribuindo para a efetiva recuperacio de dreas degrada-
das em programas de reflorestamento florestal da regido.
Também, esta floresta favorecerd as condi¢oes climdticas
e ambientais para a melhoria da vida da popula¢do, para
uma regido onde a cultura da cana-de-agticar ocupa quase
100% da paisagem. Assim, para evitar a perda da variagao
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adaptativa e a depressao por consanguinidade das espécies
que formam este banco, este trabalho tem como objetivos
analisar sua diversidade genética no nivel de DNA. Marca-
dores moleculares tipo Rapd serdo utilizados para estudar
a variabilidade das 44 espécies que estdo sendo preserva-
das no banco de germoplasma da floresta da USP-RP. Sera
estudada a variabilidade genética: a) entre as 25 drvores
matrizes de cada espécie localizadas nas bacias dos rios
Pardo e Mogi-Guagu; e b) entre as drvores matrizes de
cada espécie, localizadas nas bacias dos rios Pardo e Mogi-
Guagu vs. progénies derivadas destas plantas localizadas
no banco de germoplasma da floresta da USP-RP (Bloco
B). Como impacto dos resultados deste trabalho, se espera:
a) a manutenc¢ao da diversidade genética de espécies que
constituem o banco de germoplasma da floresta da USP,
assegurando a sobrevivéncia de espécies da flora regional
da mata estacional semidecidual; b) em termos biol6gi-
cos e ambientais, a sobrevivéncia das florestas propiciard
principalmente a manuten¢ao das condi¢oes de vida para
um grande nimero de formas de vida vegetal e animal,
mantendo a umidade necessédria para a existéncia de um
clima propicio a vida e a qualidade dos recursos hidricos; e
¢) O campus da USP-RP conta com poucos pesquisadores
na drea de genética vegetal e nenhum laboratério voltado
para a pesquisa na drea do presente projeto; a concessio
desses recursos abrird essa nova linha de pesquisa e servird
como base para a formagao de estudantes de graduacdo e
pés-graduagao, além de permitir a integragao de um gru-
po de pesquisadores que continuario os trabalhos cientifi-
cos relacionados a floresta da USP-RP.
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A piscicultura vem assumindo no Brasil um impor-
tante papel na economia nacional como uma alternativa
de diversificagdo de negdcios agropecudrios, otimizando
recursos disponiveis e residuos nao aproveitados em pro-
priedades rurais. A partir dos anos 1980, abordagens ge-
néticas passaram a contribuir nos programas de criagao
de peixes e no emprego de técnicas cldssicas e modernas,
passando a ser possivel a manipulagdo cromossomica e a
obtencdo de linhagens vantajosas para a comercializagao.
Neste contexto, a utilizagdo das técnicas de manipula¢do
cromossOmica merece atencdo especial, com relacdo as
suas vantagens e respectivas consequéncias, por todos os
que trabalham em piscicultura, tendo em vista sua grada-

tiva incorporacao as rotinas dos programas de producio
desenvolvidos em nivel mundial e desde ha alguns anos
também aplicadas em nosso pais. Dentre as metodologias
classicas de manipulagdo genética que mais tém sido apli-
cadas nas pisciculturas, a hibrida¢do interespecifica visa
ao aumento da produtividade e a obtengao de linhagens
estéreis de peixes e jd faz parte da rotina de muitas esta-
¢oes de piscicultura. O uso dessa metodologia apresen-
ta boas vantagens ao produtor, traduzidas pela facilida-
de no manejo e na sua execuc¢ao pratica, permitindo até
mesmo que seja aplicada em cultivos do tipo extensivo.
Os resultados obtidos por meio dessa técnica precisam,
no entanto, ser cuidadosamente interpretados, devido a
grande quantidade e heterogeneidade de produtos hibri-
dos que podem resultar dos cruzamentos interespecificos
de peixes. Assim, torna-se de grande importancia que
esses resultados sejam devidamente analisados, tanto do
ponto de vista zootécnico quanto genético. Tal preocu-
pagdo é relevante, pois diz respeito aos riscos biologicos
potenciais que os hibridos podem representar ao meio
ambiente, entre os quais a possibilidade de competir, de
diversas formas, com as linhagens parentais ou ainda de
“contaminar geneticamente” estoques naturais ou culti-
vados, caso sejam férteis. A caracterizacao e a identifica-
¢30 genética de estoques que sofreram manipulagdo ge-
nética sio um procedimento bastante recomenddvel para
as estagdes de piscicultura que utilizam essas técnicas no
melhoramento animal. O monitoramento genético de
produtos resultantes de processos de hibridacdo interes-
pecifica consiste no uso de metodologias que possibilitam
encontrar caracteristicas diagndsticas, morfoldgicas e/ou
genéticas, que identifiquem, de maneira clara e acessivel,
parentais e hibridos. Para a obten¢ao de marcadores ge-
néticos, as andlises mais utilizadas sao as citogenéticas e as
genético-moleculares. A identifica¢dao e o monitoramento
genético de hibridos produzidos nas estagdes de reprodu-
¢30 de peixes sdo préticas de grande importancia e de-
vem acompanhar os programas de hibrida¢io aplicados
a piscicultura. Com o conhecimento do perfil genético
desses animais, associado a aplicagdo de préticas corretas
de manejo, os possiveis problemas decorrentes do uso de
animais geneticamente manipulados podem ser evitados
ou minimizados. Por outro lado, o emprego de marca-
dores citogenéticos e/ou genético-moleculares tem como
objetivo principal a caracterizagdo e a diferencia¢do das
espécies parentais e das linhagens de hibridos interespe-
cificos artificiais, no intuito de contribuir para o melhor
entendimento da dindmica do processo de hibridagao in-
terespecifica em peixes e também de fornecer subsidios
para o monitoramento de projetos de hibrida¢do a serem
desenvolvidos em pisciculturas, na orientacao de progra-
mas de conservac¢io bioldgica. O resultado esperado é a
possibilidade de um manejo adequado dos estoques na-
turais e cultivados de peixes, da produgdo de individuos
diferenciados pelas pisciculturas, com boas caracteristicas



