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xissomal de oxidagdo in vitro; metabdlitos plasmadticos e
perfil hormonal, avaliando a bioquimica sanguinea e con-
centragao de hormonios, especialmente os relacionados
com o metabolismo intermedidrio e reproducao; produ-
¢30 e composi¢io do leite e perfil de dcidos graxos, para
avaliacdo da influéncia das fontes de gordura dietética
no metabolismo animal; avalia¢do do escore de condi¢ao
corporal e peso corporal, indicativo de mobilizagdo de
reservas corporais; ultrassonografia ovariana e avaliacdo
dos aspectos reprodutivos; e avaliagdao da utilizagao das
dietas na digestao, avaliando a digestibilidade aparente to-
tal, a fermentag¢ao ruminal e a produgao microbiana.
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Dentre as alternativas para minimizar a nutri¢do ani-
mal inadequada, a cana-de-agticar destaca-se entre as gra-
mineas tropicais utilizadas como forragem. Embora um
numero cada vez maior de produtores esteja adotando o
tratamento da cana-de-agticar com a cal microprocessada,
na forma de CaO ou Ca(OH)2, inexistem dados na litera-
tura a respeito da dose a ser utilizada e o tempo de reagdo
necessdrio para um efeito significativo e, principalmente,
sobre a qualidade e o valor nutritivo da cana-de-agticar
submetida a esses tratamentos. O desenvolvimento des-
sa pesquisa tem como objetivos: avaliar o efeito da apli-
cac¢do de diferentes doses de CaO e Ca(OH)2 (0,25; 0,5;
1,0; 2,0 e 4,0%) sobre a qualidade nutricional da cana-de-
aclicar (experimento 1); determinar o consumo, a diges-
tibilidade e o desempenho de novilhas recebendo dietas
a base de cana-de-agtcar hidrolisada. Serdo utilizadas 18
novilhas mesticas (holandés x zebu) alimentadas com
cana-de-acgucar in natura, hidrolisada com CaO e hidroli-
sada com Ca(OH)2 como fontes volumosas, constituindo
70% das dietas (experimento 2); determinar o consumo, a
digestibilidade e o desempenho de ovinos recebendo dietas
a base de cana-de-acgucar hidrolisada. Serdo utilizados 18
ovinos alimentados com cana-de-agicar in natura, hidro-
lisada com CaO e hidrolisada com Ca(OH)2 como fontes
volumosas, constituindo 70% das dietas (experimento 3).
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Na édrea de melhoramento genético animal, devido
aos altos custos de montagem e manuteng¢do de expe-
rimentos, aos elevados tempos de gera¢do e obtengdo
de resultados e a complexidade teérica, os softwares de
simula¢do tornaram-se muito importantes. No entan-
to, os programas desenvolvidos apresentam limitacdes:
1) sdo especificos; 2) apresentam custos de aquisi¢do e/
ou utiliza¢ao; 3) sdo construidos para um tnico siste-
ma operacional; 4) sdo incapazes de manipular grandes
quantidades de dados; 5) corregdo de erros e atualizagao
sdo lentos; e 6) nao disponibilizam o cédigo-fonte para
modificagdo e implementagdo de melhorias por outros
programadores. Apesar da importincia do desenvolvi-
mento de simuladores na viabilizagdo de experimentos
e outras atividades para o estudo do melhoramento ani-
mal, sdo poucas as iniciativas, no Brasil, de cria¢do e ma-
nutencao de uma linha de pesquisa voltada a produgao
desse e de outros softwares relacionados. Sendo assim,
experimentos que poderiam ser simulados devem ser
executados, com elevados custos de montagem e manu-
tengdo, ou sdo considerados invidveis e nao sao realiza-
dos. Para que a comunidade cientifica possa se benefi-
ciar de todas as vantagens oferecidas pelos simuladores,
essas restricoes devem ser superadas. Uma alternativa
promissora é o desenvolvimento de simuladores sob o
modelo software livre. Assim, os objetivos desse trabalho
sdo: 1) desenvolver um simulador para auxilio a pes-
quisa em melhoramento genético animal sob o modelo
software livre; 2) iniciar uma linha de pesquisa no Brasil
para desenvolvimento de softwares livres em melhora-
mento genético animal; e 3) criar uma comunidade de
pesquisadores que acreditem e compartilhem de valores
de trabalho em grupo e de ajuda mutua e ao préximo
para desenvolvimento de software livres ligados a pro-
du¢do animal. Serao desenvolvidos simultaneamente o
gerador de genomas, o gerador de popula¢des e os mé-
todos simples de selecdo para uma ou duas caracteristi-
cas: selecdo individual, sele¢do de familias e, dentro de
familias, teste de progénie, teste de irmaos, método tan-
dem e métodos dos niveis independentes de eliminagao.
Nessa etapa serao implementadas as fung¢des para gerar
animais clonados e transgénicos. Em seguida, o indice
de selecao serd desenvolvido e, apds esse, os métodos
de predi¢do como Blup, Blup com genes identificados e
Blup com marcadores moleculares serdo programados.
Finalmente, os métodos de estima¢do de componentes
de variancia e os métodos que utilizam estatistica baye-
siana, para estima¢do de componentes de varidncia e
predicao de mérito genético, serdo codificados. Os re-
sultados obtidos serdo analisados pela avaliagdo de ga-
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nhos genéticos preditos e realizados, respostas indiretas,
coeficientes de endogamia e graficos dessas medidas. O
software sera distribuido gratuitamente para universida-
des e institui¢des publicas e permitird que vdrias situa-
¢des, com um ou mais pardmetros modificados, sejam
expostas aos alunos para aprendizado da teoria e apli-
cagbes praticas. No campo da pesquisa, cendrios pode-
rao ser simulados para a verificagdo do desempenho de
uma metodologia ou para comparag¢do de duas ou mais
metodologias. Pressuposi¢des de métodos poderao ser
testadas e resultados preliminares para elaboragdo de
projetos de pesquisa simulados. Além disso, com peque-
nas altera¢des no programa, o pesquisador estard apto a
rodar situagdes associadas a problemas especificos, enri-
quecer a discussao de artigos cientificos, esclarecer pon-
tos obscuros e direcionar os trabalhos para um caminho
mais provavel e/ou promissor.
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A maioria dos estudos com plantas forrageiras tropi-
cais sob pastejo desenvolvidos no Brasil ignora atributos
das plantas e da comunidade vegetal, condicionantes da
produgado de forragem e do desempenho animal e que,
portanto, deveriam nortear as estratégias de desfolhagao.
A espécie Brachiaria decumbens, embora se mantenha hd
varios anos como a graminea forrageira mais cultivada no
Brasil central, nao possui recomendagdes objetivas e pre-
cisas em relacao ao manejo do pastejo. Desse modo, o ob-
jetivo do experimento é propor, baseado na estrutura do
dossel e na morfogénese da planta, op¢des para o mane-
jo da desfolha¢do em pastagens de Brachiaria decumbens
Stapf. cv. Basilisk. O estudo serd desenvolvido na Unida-
de de Pesquisa e Desenvolvimento de Brotas, SP, ligada a
Agéncia Paulista de Tecnologia dos Agronegécios (Apta)
e conduzido em trés fases, denominadas experimentos I,
II e II1. Os experimentos serdo implantados numa pasta-
gem de Brachiaria decumbens, em area de solo classificado
como neossolo quartzarénico. Cada um dos experimen-
tos vai perdurar do inicio da estagao chuvosa até o inicio
da estagdo seca do ano subsequente, aproximadamente de
setembro a junho. Os tratamentos do experimento I serdo
quatro alturas de residuo, 5, 10, 15 e 20 cm, em delinea-
mento experimental inteiramente casualizado com quatro
repeti¢cdes. Durante a rebrotacdo em crescimento livre da
planta forrageira, serdao avaliadas, em perfilhos individu-
ais, a taxa de aparecimento foliar (TAF), a taxa de expan-

sdo foliar (TEF), a taxa de senescéncia foliar (TSF) e a taxa
de expansdo da haste (TH). Também serdo avaliados se-
manalmente aspectos da estrutura do dossel como altura,
interceptacao de luz (IL) e indice de drea foliar (IAF). No
experimento II serdo testadas duas frequéncias (F) e duas
intensidades (I) de desfolhagao, em niveis definidos apés
obten¢ado dos resultados do experimento I, e para o qual
serao utilizados novilhos cruzados como agentes de des-
folha¢do. O delineamento serd inteiramente casualizado
em arranjo fatorial com quatro repeti¢des. Assim como
no experimento I, serdo avaliadas morfogénese e estrutura
do dossel. O experimento III terd como tratamentos trés
alturas de dossel, 10, 17,5 e 25 cm, mantidas constantes
sob lotacao continua, em pastejo realizado por novilhos
cruzados. O delineamento serd inteiramente casualizado
com trés repeticdes. As varidveis avaliadas serdo as mes-
mas que a do experimento I e II, sendo que a morfogénese
serd medida em periodos de 20 dias, e as varidveis de es-
trutura do dossel serdo medidas mensalmente.
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Virias estratégias vém sendo desenvolvidas para
otimizar a composi¢ao da parede celular de plantas para
melhorar o seu uso agroindustrial. A lignificagdo da pa-
rede celular que ocorre com o avan¢o da maturidade é
o grande Ilimitante a produtividade animal. Apesar da
enorme importincia das pastagens para a produgao de
ruminantes no Brasil, ndo existe nenhum estudo envol-
vendo a alteracdo da sintese de lignina em forrageiras
tropicais. Virias plantas de clima temperado ja tiveram a
sintese de lignina alterada por engenharia genética, o que
resultou em menores teores de lignina e maior digestibi-
lidade ruminal. O objetivo deste trabalho é caracterizar a
expressao dos genes envolvidos com a sintese de lignina e
com a ligagdo da lignina com os carboidratos da parede
celular, reduzindo sua digestibilidade. Especificamente,
objetivamos clonar e sequenciar as principais enzimas
envolvidas com a via metabdlica da sintese da lignina em
quatro espécies de forrageiras tropicais. Além disso, ob-
jetivamos caracterizar a expressao génica dessas enzimas
durante o desenvolvimento da planta. A correlagio entre
a expressdo génica, lignificagdao, composi¢ao da lignina e
digestibilidade ruminal permitird identificar os pontos
da via de lignificagdo com maior potencial de impacto a
digestibilidade ruminal que possam servir como alvo de
estudos futuros visando a manipulagao do processo de
lignificagao em forrageiras tropicais.



