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• servidores de processamento e armazenamento e 

acessórios – servidores HP Dl385 G6 64Gb, Dl385 

G6 32Gb, backup Msl2024 , switch 3 Com 3CblsG24, 

rack

A proposta visa a aquisição e estabelecimento de 
uma plataforma de alta performance voltada para análises 
computacionais aplicadas à medicina, com ênfase em 
genômica. A disponibilidade de diversos sequenciadores de 
nova geração tem produzido um grande volume de dados 
e há um evidente gargalo na capacidade de processamento 
e análise computacional dos dados gerados. Os grupos 
envolvidos nesta proposta tem muita experiência com 
dados de sequenciamento e estão (e estiveram) diretamente 
envolvidos em vários projetos na área de genômica. Os 
dados provenientes das plataformas genômicas vêm 
também sendo usados em diversas análises, incluindo 
desenho de drogas e modelagem de sistemas biológicos. 
A plataforma aqui proposta visa também auxiliar projetos 
nessas áreas de conhecimento. Esperamos que a plataforma 
venha a ter um significativo impacto nos projetos dos 
grupos envolvidos. A proposta engloba também a execução 
de dois cursos sobre processamento e análise de dados 
genômicos, abertos à comunidade interessada.
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